Von: befund@laboklin.de
BetrefT: Kleinhenz, Thorsten Hund Labrador Retriever

LABOKLIN

An: drcsaszar@t-online.de
FUR KLINISCHE DIAGNOSTIK GMBH & CO. KG

Tierarztpraxis Steubenstrape 4

Dr. Peter Csaszar DE-97688 Bad Kissingen

Stogerstr. 33 Fax-Nr.: 0971-68546

97688 Bad Kissingen Tel.: 0971-72020

Deutschland

Untersuchungsbefund
Nr.: 2202-W-10997
Probeneingang: 11-02-2022
Untersuchungsbeginn: 11-02-2022
Datum Befund: 22-02-2022

Untersuchungsende: 22-02-2022

Angaben zum Patienten: Hund weiblich * 16.05.2021
Labrador Retriever
Patientenbesitzer: Kleinhenz, Thorsten

Probenmaterial: EDTA-Blut
Probenentnahme: 10-02-2022

Name:
Cassy von Haus Philips
ZB-Nummer: BRU-H~-
19.250.62171
Chip-Nummer:
276093400896571
Tattoo-Nummer: -=

Degenerative Myelopathie - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N (Exon 2)

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)

fir das Wildtyp-Allel. Es Lragt somit nicht den Hochrisikofaktor
fir DM im Exon 2 des SODl1-Gens.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Bitte beachten Sie: In der Rasse Berner Sennenhund tritt auch die
Mutation im Exon 1 des SODl1-Gens im Zusammenhang mit DM auf.

Exercise Induced Collapse (EIC) - PCR



Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es trigt somit nicht die ursichliche
Mutation fiir EIC im DNMl-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung wurde
pisher bei folgenden Rassen beschrieben: Bobtail, Boykin Spaniel,

Chesapeake Bay Retriever, Clumber Spaniel, Curly Coated Retriever,
Deutsch Drahthaar, Labrador Retriever und Pembroke Welsh Corgi.

Hereditdre Nasale Parakeratose (HNPK) - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es trigt somit nicht die ursdchliche
Mutation fiir HNPK im SUV39H2-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung
wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever
Zwergenwuchs (Skeletal Dysplasia 2) - PCR

Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es trdgt somit nicht die ursiachliche
Mutation fir SD2 im COLllA2-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung
wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever
Erbliche Myopathie (CNM) - PCR

Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es trdgt somit nicht die ursichliche

Mutation fiir die cnm-Myopathie im PTPLA-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv



Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung

wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever
Dieser Test dient zum Nachweis der zentronukleidren Myopathie (cnm);
Andere Formen der Myopathie werden nicht erfasst.

*Progressive Retinaatrophie (prcd-PRA) (Partnerlabor) - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N (A)

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es tragt somit nicht die ursichliche
Mutation filir die prcd-PRA im PRCD-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung ist
bisher bei folgenden Rassen beschrieben: American Cocker Spaniel,
American Eskimo Dog, Australian Cattle Dog, Australian Shepherd,
Australian Stumpy Tail Cattle Dog, Barbet, Bearded Collie,
Bologneser, Bolonka Zwetna, Chesapeake Bay Retriever, Chihuahua,
Chinese Crested, English Cocker Spaniel, English Shepherd, Entlebucher
Sennenhund, Finnischer Lapphund, Golden Retriever, Jack Russell
Terrier, Karelischer Bdrenhund, Kuvasz, Lapplidndischer Rentierhund,
Labrador Retriever, Lagotto Romagnolo, Markiesje, Norwegischer
Elchhund, Nova Scotia Duck Tolling Retriever, Parson Russell Terrier,
Portugiesischer Wasserhund, Pudel, Riesenschnauzer, Schipperke, Silky
Terrier, Spanischer Wasserhund, Spitz, Schwedischer Lapphund, Willer,
Yorkshire Terrier.

*Retinale Dysplasie (0OSD) Partnerlabor - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es tr&dgt somit nicht die urs&chliche
Mutation fiir OSD.

Erbgang: autosomal-dominant

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung
wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever

Hyperurikosurie - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N
Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es trdgt somit nicht die ursichliche
Mutation fir HUU im SLC2A9-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv



Narkolepsie - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N
Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es trdgt somit nicht die ursdchliche
Mutation fir Narkolepsie im hcrtr2-Gen.
Erbgang: autosomal-rezessiv
Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung
wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador
Retriever
Stargardt-Syndrom (STGD, Retinale Degeneration) - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N
Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fiir das Wildtyp-Allel. Es tragt somit nicht die ursachliche
Mutation fir STGD im ABCA4-Gen.
Erbgang: autosomal-rezessiv
Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung
wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever
Adipositas - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N
Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es tragt somit nicht die ursdchliche
Mutation fir Adipositas im POMC-Gen.
Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung
wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever,
Flat Coated Retriever
Alexander Krankheit - PCR
Ergebnis: Genotyp N/N
Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es tragt somit nicht die ursdchliche
Mutation fiir Alexander Krankheit im GFAP-Gen.

Erbgang: autosomal-dominant

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung



wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever

Cystinurie - PCR

Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es tridgt somit nicht die ursidchliche
Mutation fir Cystinurie im SLC3Al-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung
wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever
Pyruvatkinase-Defizienz (PK) - PCR

Ergebnis: Genotyp N/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es trigt somit nicht die ursichliche
Mutation fir PK im PK-LR-Gen.

Erbgang: autosomal-rezessiv

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung
wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben: Labrador Retriever
X-linked Myopathie (XL-MTM) - PCR

Ergebnis: Genotyp weiblich X (N)/X(N), miannlich X(N)/Y
Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot)
fir das Wildtyp-Allel. Es trdgt somit nicht die ursichliche
Mutation fir XL-MTM im MTM1-Gen.

Erbgang: X chromosomal-rezessiv

Eine Korrelation zwischen dieser Mutation und der Erkrankung

wurde bisher bei folgenden Rassen beschrieben:
Labrador Retriever

Bitte beachten Sie:
Bel Anforderung einer Paketleistung sind Zertifikate
nicht im Preis der einzelnen Test enthalten und miissen daher

separat angefordert und berechnet werden.

Bitte geben Sie uns an, fiir welche Einzeltests im Paket



Sie separat je ein Zertifikat kostenpflichtig bestellen m&chten.

Sollten wir keine Rickmeldung erhalten werden keine Zertifikate
erstellt.

Das Ergebnis gilt nur fiir das im Labor eingegangene Probenmaterial.
Die Verantwortung fiir die Richtigkeit der Angaben zu den eingesandten
Proben liegt beim Einsender. Gewdhrleistungsverpflichtungen dafiir
konnen nicht lbernommen werden. Schadensersatzverpflichtungen sind,
sowelt gesetzlich zuldssig, auf den Rechnungswert der durchgefiihrten
Untersuchung/en beschrankt, im Ubrigen haften wir nur fiir Vorsatz und
grobe Fahrlassigkeit, soweit gesetzlich moéglich.

Weitere Genveranderungen, die ebenfalls die Auspraqung der
Erkrankung/Merkmale beeinflussen k&énnen, kdnnen nicht ausgeschlossen
werden. Die Untersuchung/en erfolgte/n nach dem derzeitigen
allgemeinen wissenschaftlichen Kenntnisstand.

Das Labor ist fiir die auf diesem Befund aufgefiihrten Untersuchungen
akkreditiert nach DIN EN ISO/IEC 17025:2018
(ausgenommen Partnerlabor-Leistungen).

Das Methoden-Abkirzungaverzeichnis finden Sie unter www.laboklin.com in der
Rubrik "Leistungen®.

Die Untersuchungsergebnisse bezichen sich auf das uns singerandta Probenmaterial

Dieses war untersuchungsfihlig, sofern nichts anderss angegeben ist. Dis Richtigkeit
der Angaben zu den Proben verantwortet der Einsendsr. Dieser Prifbericht darf nur
vollstindig und unverdndert weitergegeben warden. Abweichande Vergehenswaisan
bedlirfen der schriftlichen Genshmigung der Laboklin GmbH & Co. KG.

Hinweis: Wer die in diessm Dokument aufgefiihrten Daten absichtlich sc spefichare
cder verdndert, dass bei ihrar Wahrnehmung eine unechte/verfilachts Urkunde vorliegen
wilrde, oder derart gespeicherte oder verdnderte Daten gebraucht, macht sich straflbag

und muss mit juristischen Konseguenzen rachnen.

LABOKLIN ist ein nach DIN EN ISO/TEC 17025:7018 akkreditisrtas Labor, mit
Nummern [~PL-13186-01-01 und [=PL-13186=-01=02, Digaa Akkcsditisrung beziaht sich

auf alle in der Akkreditierungsurkunde aufgsfilirtan Prifverfahren.

*** ENDE des Befundes **+*

Fr. MSc Laura Hiibner
Abt. Molekularbiologie
*: Ausfihrung durch Partnerlabor
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